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I. 基本情報 

事  業  名 ： （日本語）ナショナルバイオリソースプロジェクト 

      （英 語）National Bioresource Project 

 

補助事業課題名： （日本語）アサガオ遺伝子資源の収集・保存・提供および付加情報の高度化 

      （英 語）Collection, maintenance and distribution of morning glory resources  

and improvement of related information 

 

補助事業担当者  （日本語）国立大学法人九州大学 理学研究院 講師 仁田坂 英二 

所属 役職 氏名： （英 語）Kyushu University Faculty of Science, Lecturer, Eiji Nitasaka 

      

実 施 期 間： 平成２８年 ４月 １日 ～ 平成２９年 ３月３１日 

 

分担研究     （日本語）アサガオ遺伝子資源の収集・保存・提供および付加情報の高度化 

（着色変異系統・形質転換系統・ DNA クローンの収集・保存・提供） 

分担課題名：  （英 語）Collection, maintenance and distribution of morning glory resources  

and improvement of related information  
(Collection, maintenance and distribution of pigmentation mutants, 

transgenic plants and DNA clones) 

     

補助事業分担者   （日本語）大学共同利用機関法人自然科学研究機構 基礎生物学研究所 助教 星野   

              敦 

所属 役職 氏名： （英 語）National Institutes of Natural Sciences, National Institute for Basic 

Biology, Assistant Professor, Atsushi Hoshino 

 

II. 成果の概要（総括成果報告） 
① リソースの収集 
代表機関では、第３期 NBRP の５年間の 500 系統の目標に対して、愛好家や研究者が保存している

927 系統の収集を行った。分担機関では、着色変異系統と新規変異系統について、目標の 75 系統

を超えて、合計 91 系統を収集した。DNA クローンについても 15,000 クローンの目標に対し、新

規に開発された 59,907 の BAC クローンを収集した。 
② リソースの保存 

代表機関では、新規に収集した系統を加えて、2,526 系統、分担機関では 310 系統を保存した。
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各系統を栽培して、提供に必要な種子の確保や写真撮影や、DNA の調査等の特性調査による付加

情報の収集を行った。DNA クローンについては、第 2 期 NBRP までに収集した分に、新たに収

集した BAC クローンを加えて 177,124 クローンを保存した。提供可能なリソースは、リソースの

付加情報をホームページ上に公開した。英文によるリソース情報も適宜更新した。決定されたゲ

ノムとクローンの配列情報を統合したデータベースを公開した。 
③ リソースの提供 

ユーザーのリクエストに応じて、代表機関では、目標の 750 系統に対し、2,473 系統の提供を行

い、分担機関では目標の 50 系統を超えた、64 の着色変異系統と、目標の 150 クローンを超えた

218 の EST クローンを提供した。各種 DNA クローンは知的財産の問題でユーザーが提供を避け

ることがないように説明を行った。レーザー加工機による発芽処理を事前に施すことで、提供リ

ソースに付加価値を付けることができており、ほとんどのユーザーが提供に際してレーザー処理

を希望している。 
④ リソースのバックアップ 

代表機関と相互に行っているリソースのバックアップを継続した。新たに収集した BAC クローン

は、中核機関でバックアップを保管した。 
⑤ 広報啓発活動 

毎年参加している日本分子生物学会および、植物関連学会でのブース展示や口頭発表によるリソ

ースの広報を代表機関と分担機関が連携して行い、ユーザーの拡充に努めた。また、それぞれの

機関において独自の活動も行った。提供リソースを利用した研究成果を報告してもらうようユー

ザーに周知した。 
 

1. Collection of the resources 
927 and 91 strains including flower color mutants as well as novel mutants were collected at 
core-center (Kyushu Univ.) and sub-center (NIBB), respectively. Both number of strains are 
exceeded the initially desired values. Newly developed 59,907 BAC clones were also collected. 

2. Preservation of the resources 
Including the newly collected lines, 2,526 and 310 lines were stocked in core-center and 
sub-center, respectively. We cultivated the lines to obtain enough seeds for distribution, and 
checked the genetic characters. In addition to the DNA clones collected before the third term of 
NBRP, the newly collected DNA clones were stored. The total clone number is 177,124. 
Information of the resources that can be provided to researchers was opened from the web 
sites. Information in English updated accordingly. We released a database integrating the 
genome and the DNA clone sequences. 

3. Distribution of the resources 
For the morning glory strains, 2,473 and 64 lines were provided in response to user's requests, 
218 EST clones were provided. To increase requests, we explained our flexible thinking about 
intellectual property of the resources to the researchers. Laser beam treatment to enhance 
germination of morning glory seeds were employed and this improved our resource values.  

4. Bucking up the resources 
We continued mutual backup preservation between the core center and the sub-center. The 
newly collected BAC clones were stored by the core center as a backup. 

5. Communication, Education and Public Awareness 
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We regularly attended annual meetings of MBSJ (The Molecular Biology Society of Japan), 
and public relations of our resources were carried out using posters and live materials. 
Moreover, core and sub-centers had independent activities of public relations for citizens as 
well as researchers. We notified users to report on their publication using our resources. 
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