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I. 基本情報 

事  業  名 ： （日本語）ナショナルバイオリソースプロジェクト  

          （英 語）National Bioresource Project 

 

補助事業課題名： （日本語）線虫欠失変異体の収集・保存・提供 

      （英 語）Collection, Preservation and Distribution of deletion mutants  

of the nematode C. elegans. 

 

補助事業担当者  （日本語）東京女子医科大学 医学部 第二生理学 教授・講座主任 三谷昌平 

所属 役職 氏名： （英 語）Department of Physiology, Tokyo Women’s Medical University School 

of Medicine, Professor and Chairperson, Shohei Mitani 

      

実 施 期 間： 平成 28 年 4 月 1 日 ～ 平成 29 年 3 月 31 日  

 

分担研究     （日本語）該当せず 

分担課題名：  （英 語）Not Applicable 

     

補助事業分担者   （日本語）該当せず 

所属 役職 氏名： （英 語）Not Applicable 

 

 

II. 成果の概要（総括成果報告）  
NBRP 中核的拠点整備プログラム線虫では、プロジェクト全体として、「変異体の収集」、「変異体の保

存」、「変異体の提供」、「変異体の品質管理」および「事業の総合的な推進」を目的とする。 
 平成２８年度は、「変異体の収集」と「変異体の保存」については、従来通りに実施するが、それに

加えて、平成２７年度に実施した全ゲノムシーケンス法を用いた変異体の品質管理とその際に付加的に

発見される欠失変異を新規変異体として収集保存する方法についても継続実施する。すなわち、より多

くの変異体についてこの方法で品質管理を行い、同時に追加の新規変異体も収集・保存を行う。提供に

ついては、リクエストベースであるので、従来通りにMTAを受け取った株について郵送によって提供を

継続し、研究者コミュニティーの研究を支援することを目的とする。さらに、プロジェクトの総合的推

進として、リソース事業の周知等も行うことを目的としている。第３期当初目標としては、線虫欠失変
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異体の収集を年間400株、保存を年間400株（追加数）及び提供数を年間1,200株として実施することと

した。 
平成２８年度の実績は以下の通りである。 
リソースの収集：欠失変異体を 1,000 株収集することを目標とした（第３期開始時点では 400 株／年度

で申請していたが、上述のように品質管理の際の付加的な変異体の収集分を加えることが可能になった

ため、目標数を上方修正した）。実際には、新規収集数は 1,084 株（新規保存数も同じ）で、目標を達成

することができた。 
リソースの保存：収集と同様であり、新規保存目標数は 400 株を上方修正して 1,000 株としていた。実

績として、新規保存数は 1,084 株である。第１期からの総数は、8,072 株となり、目標数（7,988 株）を

達成することができた。さらに、リソースのバックアップとして、広島県福山市の企業に液体窒素容器を

保管してもらっている。 
リソースの提供：欠失変異体を 1,200 株提供することを目標とした。提供実績は、1,631 株であり、目標

を達成することができた。 
プロジェクトの総合的推進：上述のように次世代シーケンサーによる全ゲノムシーケンス法を行い、品質

管理をすると同時に、新規変異体の収集も行ったことで、収集・保存数を増やすことができた。また、リ

ソースの周知を目的として、国立遺伝学研究所の山崎研究室のご支援をいただき、線虫変異体データベー

スを公開している。さらに、課題管理者にメールでの問合せができる仕組みを website 内に作成してい

ただいているので、変異体株の取り扱い方などについて質問のある研究者は、適宜、メールでコンタクト

を取っている。（http://shigen.nig.ac.jp/c.elegans/） 
また、線虫に関する情報の（国際的）統合データベースにも同様のデータを送付しており、国立遺伝研の

サーバより２〜３ヶ月遅れてデータが追加されている。(WormBase；http://www.wormbase.org) 
さらに、上述のように線虫欠失変異体の品質管理（染色体リアレンジメント等の不具合のある株を除外し

て、機能解析に適した株であることの検証）を行っている。 
線虫の変異体は約２割程度が致死あるいは不妊の表現型を呈するため、ホモ接合体で維持することがで

きない。ヘテロ接合体で飼育すると、徐々に希釈されていき、変異体を失うことになる。そのため、蛍光

標識したバランサー株との交配を行い（致死変異を持つ染色体とバランサー染色体を各々１本ずつもつ

株を作成し）、再度保存している（年間 120 株を目標とする）。平成２８年度は、164 株のバランス導入

を行い、目標を達成した。バランス導入済みの変異体株は 751 株となった。 
 
 
NBRP core facility program aims to collect, preserve and distribute deletion mutants of 

Caenorhabditis elegans and help researcher to access the high quality biological resources. In the 
fiscal year 2016, we continued collection and preservation as before and tried to collect additional 
deletion mutants during the whole genome sequencing of the mutant alleles. As we did in our trial 
experiments, we were successful to identify additional deletion mutations when we sequence the 
whole genome of a strain with a next-generation sequencer, which allows us to rule out the presence 
of wild-type genome sequence at the gene of interest. Additionally obtained deletion mutants were 
also collected and stored. Distribution was done as mutants were requested by researchers. After 
we receive Material Transfer Agreement (MTA), we shipped the requested mutants via post office. 
For integrated promotion of the project, we aimed the project aware publicly. In the first proposal of 



3 
 

the third phase of the NBRP for the nematode, we set the targets of collection and distribution are 
400 alleles per year and 1200 alleles per year, respectively. 

In the fiscal year 2016, we achieved the followings.  
Collection of new deletion mutants: We changed the target number of deletion mutants to 1,000 alleles 

per year because we obtained the additional mutants through the whole genome sequencing method. 
We collected a total of 1,084 alleles, more than the target of the year. 

Preservation of deletion mutants: We changed the target number of newly preserved deletion mutants 
as collection of mutants; 1,000 alleles per year. We preserved 1,084 new mutants and the cumulative 
number of deletion mutants in storage became 8,072 alleles in the end of the fiscal year 2016. We 
also store such mutants in a company far from Tokyo to avoid the loss of mutants in case of disaster. 

Distribution of deletion mutants: The target number of distribution was 1,200 alleles per year and we 
distributed 1,631 alleles in the fiscal year 2016. 

Integrated promotion of the project: We were able to examine the quality of deletion mutations with 
whole genome sequencing. Through this technical advance, we achieved the aimed number of 
mutants to be collected and preserved. We asked Dr. Yukiko Yamazaki’s laboratory to help our 
mutant database posted through National BioResource Project website. This help researchers to 
find the mutants of interest and promote the usage of our mutants to analyze the phenotypes of 
those mutants. Also, we asked Dr. Yamazaki to construct the question mail system that help 
researchers to send the core facility any questions. We also send the information on deletion mutants 
to international consortium of the nematode database, WormBase. The information is usually posted 
through the database a few months behind the NBRP website because of combination with other 
information. 

C. elegans mutants suffer from lethal or sterile phenotypes in approximately 20% of the strains. The 
cannot survive as homozygotes and when we culture those animals in heterozygotes, the mutants 
are diluted and lost eventually. We mated those mutants with fluorescent marker-tagged balancer 
chromosomes. The target number for balancing lethal or sterile mutants were 120 alleles per year. 
We balanced 164 alleles of lethal or sterile mutants in the fiscal year 2016 and a total number of 
balanced alleles was 751 alleles. 
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