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II. 成果の概要（総括研究報告） 

我が国において、その発症頻度あるいはその上昇傾向から重要とされている食道扁平上皮がん、

乳がん、肺癌、大腸（直腸・結腸）癌、前立腺癌、胃癌の６がん種を対象に、独立行政法人理化学

研究所及び国立大学法人東京大学医科学研究所バイオバンク・ジャパン（BBJ）との緊密な連携のも

と、理化学研究所及び BBJ で行われた 20 万症例のゲノムワイド関連解析（GWAS）などゲノム網羅的

な SNP 解析の成果を踏まえて選出された候補疾患関連遺伝子に関して、研究分担者が独自に収集し

ている若しくは利用することができる詳細な臨床情報を備えた症例を用いて検証研究を行うととも

に、候補遺伝子の詳細な機能解析を実施して、進行度や浸潤・転移など種々のがん悪性形質や薬剤

の治療効果、有害事象などとの関連を明確にして、実用化レベルの個人のゲノム情報に基づく画期

的ながんの診断、治療、予防法の開発を目的に研究を行った。 

東京医科歯科大学では、食道扁平上皮がんの予後予測マーカーの同定と診断法の研究を行い、愛

知県がんセンターでは、食道扁平上皮がんの発生に関る遺伝子多型と環境要因解明研究を実施した。

公財がん研究会では、乳がん及び大腸がん感受性遺伝子の同定と機能解析を進めた。徳島大学では、

新規の乳がん及び胃がん関連遺伝子の同定と機能解析を行った。名古屋大学では、肺がんの病態形

成関連遺伝子の機能解析、滋賀医科大学では、肺がん関連遺伝子の同定と機能解析に関する研究を

行う。また、大阪大学では、大腸発がん関連遺伝子多型に注目した進展機構の解明、京都大学では、

遺伝子情報を用いた前立腺がん罹患リスク予測モデルの臨床応用と個別化治療法、岩手医科大学で

は、関連遺伝子多型を組み合わせた前立腺がん診断法とドセタキセル投与支援法、国立がん研究セ

ンターでは、胃がんのリスク層別化診断と予防・治療の分子標的候補同定に関する研究を行った。 

 

In Japan, cancer is the leading cause of mortality and, about 1 million people are diagnosed 

with cancer every year. Of them, about 600,000 are eventually cured, but about 400,000 lose 

their lives. This means that one of every two Japanese will develop cancer in their lifetimes 

and one of every three Japanese will die of cancer.  

Six types of cancer, lung cancer (LC), gastric cancer (GC), colon cancer (CC), prostate 

cancer (PC), breast cancer (BC), and esophageal squamous cell carcinoma (ESCC) are critical 
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in Japan, because all of them are ranked in top 10 in mortality and BC, LC, CC, and PC show 

an increasing tendency, and ESCC and GC are more common in Japan than in the United State 

and Europe. In order to prevent and overcome those cancers, a total of 13 research core-members 

from 11 research institutions (TMDU, ACRI, TU, JFCR, SU, NU, OU, KU, IMU, NCRI and TU*) have 

carried out Research Project entitled with “Exploring genetic susceptibility to cancer and 

biomarkers for personalized cancer medicine (PCM)” under the establishment of a network for 

intimate cooperation with RIKEN and BioBank Japan in IMS of UT. In the fiscal year of 2016, 

our project has produced remarkable results including novel cancer-susceptible variants, 

diagnostic biomarkers and therapeutic targets for the PCM in individual research-activities. 

*Tokyo Medical and Dental University, Aichi Cancer Research Institute, Tokushima 

University, Japan Foundation of Cancer Research, Shiga University, Nagoya University, 

Osaka University, Kyoto University, Iwate Medical University, National Cancer Research 

Center Institute, and The University of Tokyo 
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