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I. 基本情報 
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分担研究     （日本語）クリニカルバイオバンクデータベースの横断検索プロトタイプ構築 
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II. 成果の概要（総括研究報告） 
和文 
ＡＭＥＤではゲノム医療研究を推進するため、研究基盤の整備、研究者と研究基盤の連携促進等に取り組

んでいる。この活動を支えるため、本研究開発課題では全国の解析研究の支援、統合・知識データベース

の構築・提供、バイオバンク情報横断検索プロトタイプの構築を実施した。 
・全国の解析研究の支援 

研究機関、病院等のエキソーム、メタボローム解析等を受託し、情報解析を含めて行うことに

より、国内のゲノム・オミックス解析支援を実施した。さらに情報解析支援として、東北メディ

カル・メガバンク機構スーパーコンピュータの供用サービスを進め、遠隔セキュリティルームの

開設、利用マニュアルの整備、インターネットでも受講が可能な講習会等を実施した。またユー

ザの利便性を図るため、問い合わせ窓口であるゲノムプラットフォーム連携センターを設置した。    

また、既に東北メディカル・メガバンク計画で整備したデータベースの拡張のための解析支援

を実施し、平成 28 年 6 月に 2,049 人分の日本人ヒト全ゲノム解析に基づく高精度の住民ゲノム

参照パネル(2KJPN)、同年 8 月に 1,008 人の日本人多層オミックス参照パネル(jMorp)の公開に貢

献した。 
・統合・知識データベースの構築・提供 

数万人規模のゲノム・オミックス情報、健康調査情報を高速検索することが可能な東北メディ

カル・メガバンク統合データベースdbTMMを開発し、そのカタログ情報のみを含む公開版のdbTMM

カタログとともにリリースした。現在、1万人以上のゲノム情報、健康調査情報が利用可能とな

っている。 

・バイオバンク情報横断検索プロトタイプの構築 
ＡＭＥＤゲノム研究支援機能の情報ポータルサイトにて、国内のバイオバンクの横断検索を

可能にする WebAPI を開発するため、その仕様を検討し、システムの基本設計を行った。 
英文 

In order to promote genomic medicine, AMED has started organizing research platforms and 
providing them for researchers in Japan. To help these activities, we performed following subjects 
utilizing platforms equipped in our facilities:  
- Support of genome, omics and informational analyses  

We received the samples from research organizations and hospitals in all-parts of Japan, 
and carried out exome sequencing, metabolome analysis, and so on as entrusted analyses. In 
addition, to promote the sharing service of Tohoku Medical Megabank Supercomputer, user 
manuals were prepared, and lectures for users were conducted not only by on site but also 
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through web system. We also helped to organize security rooms distant from our facilities 
where researchers can operate the supercomputer by remote control. Furthermore, Center 
for Genome Platform Projects was opened to support researchers as a concierge. Furthermore, 
we contributed to extend the following database: nearly 28,000,000 SNVs detected by whole-
genome sequencing of 2,049 Japanese individuals (2KJPN, the latest release on June, 2016), 
Japanese Multi Omics Reference Panel (jMorp, the latest release on August, 2016). 

- Development and release of integrated knowledge database 
We developed and released the integrated database of Tohoku Medical Megabank (dbTMM) 

which consists of data from cohort studies and analytical results such as genomic data. The 
database now contains data from over 10,000 Japanese individuals. A summary of the 
contents was also released as dbTMM catalog.  

- Development of prototype system for cross search of biobank information 
To develop web-based cross search system of multiple biobank information in Japan, we first 

decided basic design of WebAPI.  
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